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Puheenjohtajan palsta

Kesdn vuosikokous Ravintola Baker'sissa Helsingissd oli kerfinnyt Kiitettiviist Viyrysid
kokoon.

Primulan Viyryset olivat tarjonneet kokoustilan ja ruokailun omakustannushintaan.
Pohjois-Karjalan Viyrysistd oli muutama myds Kiteen seudulta, Toivotamme heidét
tervetulleiksi sukuseuraan. Paitsi Pohjois-Karjalan myds Laatokan seudun Viyryset
kuuluvat Viyrysten sukuun.

Vuosikokouksessa Pentti VAyrynen esitti Eevi Lipposen koskettavan runon.

Kirjoja saatiin myytyd 7 kappaletta.

Taisto Viyrynen kutsuttiin kunniajisencksi pyyteettdmiisti tytstéi sukuseuran hyviksi.

Seuraavan vuosikokouksen paikaksi on ehdotettu Keminmaata ja Suomussalmea.
Keminmaalla olemme pitiineet aikaisemminkin vuosikokouksen. On myds esitetty, etti
pidettiisiin 25-vuotissukujuhla vuonna 2013, jolloin ei siis olisi ollenkaan vuosikokousta.
Ohjelmaa pitdisi tietenkin saada juhlaan; juhlapuhe, esitelmi, yhteislaulua, runoja,
musiikkia ja sukuseuran historiikkia.

Primulan Viyryset kokoontuivat viikko vuosikokouksen jélkeen Kiteelld, samoin kuin
Kankkuset ja Viyryset.

Viyrysten sukujuuret kiinnostavat edelleen. Kiinnostuksen kohteena on nyt, miti
geneettinen tutkimus voi tarjota sukututkimukselle. Omissa tutkimuksissa olen piitynyt
sithen, ettd kuulumme hidmilidiseen heimoon, jonka jisenid tuli Kokemienjoen seutuville
tuhansia vuosia sitten ja Savon asuttamisen aikoihin suoraan Baltiasta. Valitettavasti Viron
DNA tutkimuksia ei [6ydy kuin pari geneettisisti tietokannoista, joten vertailua i voida
tehdd. Jotkut sukuseurat teettiiviit tutkimuksen vuosittain vhdestd sukuhaarasta., Ovatko
sukua keskendin?

Hyvid Joulua ja Onnellista Uutta vuotta Merry Christmas and Happy New Year

Juhani

Sihteerin palsta
Heipsan!

Hallituksen kokouksen asioita:

. Kotisivulle on nyt uusi osoite: www.vayryset.fi. MyBs naamakirjasta lGytywvit
vhteystiedot.

2. lséinndnviiristd puhuttiin myds. Kun se on suunniteltu ja tarjoukset valmistajilta
pyydetty, voidaan siti tilata niille, jotka haluaa sen ostaa.

3. Maire Manninen on ldhettiinyt kuvia maalauksista niittiin. kannessa tonttukuoro
tulkitsee ja sisdsivulla enkeli tuo valoa pimeyteen. Mm. niméd maalaukset ovat
nihtivind Haapajirven kirjastossa joulukuussa.

4, Muistathan, ettd jdsenyys lakkaa jos jafi kaksi vuotta jisenmaksu maksamatta niilla,
jotka ovat 18-70 vuotiaita eiviitki ole ainais- tai kunniajisenii.

Mukavaa loppuvuottal

Eeva-sihteeri
www vayryset fi
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GENETIIKASTA

KROMOSOMIT ja MITOKONDRIOT siséltiviit toimintaohjeet siitd, milld tavalla
solun on toimittava, Toimintachjeet ovat Kirjatut DNA-nimiseen aineeseen
(DeoxyriboNucleic Acid, deoksiribonukleiinihappo). Ne muodostavat DNA-ketjuja, jotka
ovat kuin neljd kirjainta kiiyttden Kirjoitettuja tekstin osia. Kirjaimet tarkoitavat neljid
aminohappoa, jotka ovat
A-Adeniini
T-Tymiini
C-Sytosiini
G-Guaniini

Solun tuma sisiltidd kromosomit, sekd Y:n ettéi X:n. Tuman ulkopuolella sijaitsevat
mitokondriot.

Perimiin ihminen saa vanhemmiltaan, Y-kromosomi on heriiitéinyt sukututkijoiden ja
viiestdin juurien etsinniissi suurta mielenkiintoa siitd syysts, etti Y-kromosomia tavataan
vain miehilld. Y-kromosomien viilitéma perima siirtyy sukupolvelta toiselle niin, ettd isi
antaa periméin pojalle ilman, etti fidilld on asiaan mitdén osuutta.

Mitokondriot sijaitsevat solussa tuman ulkopuolella. Mitokondriot periytyvit lapsille
vain didilti. Kromosomeja on noin 60 000 ja mitokondrioita n. 16 000,

HAPLORYHMAT - SINGLE NUCLEOTIDE POLYPHORMISM

Esim. CAT-CAT-CAT mutaatio -> CAT-CAT-CAA — yksi aminohappo muuttuu
Tillaisid mutatioita vain kymmenissi tuhansissa vuosissa ja niiti pidetéifin ainutkertaisina.
Y-kromosomin SNP mutaatioita tapahtuu erittiin harvoin, mitokondrioitten mutaatioita
hieman useammin,

Suomessa esiintyvit miesten haploryhmit: Nlcl osuus 58%, I1 28%, Rla 7% ja
R1b 4%, naisten haploryhmét H 41%, U 22%, W 8%, V 6%, 14%, K 3 %, T 2%, M 2% ja
X 1%. Tdysin ainutlaatuinen on saamelaisilla tavattava USB1 alahaploryhmii,
Oma ditini suku kuuluu haploryhméin US. Ns. Lapinraja kulkee Vaasasta Viipuriin ja
kaikki U5 tulokset kahta lukuunottamatta sijaitseva tuon rajan itd- ja pohjoispuolella,
samoinkuin useiden kainuulaissukujen esigidit. Olemme todenniikdisesti saamelaisnaisten
jilkeldisid, joiden alkuperiinen lihtémaa on sijainnut Iberian niemimaalla,
Viyrysten mieslinja kuluu haploryhmiiin Nlcl. Testi on tehty minusta ja erfidstd
Amerikan pikkuserkusta. Sukulaisuuden varmistamiseksi 67 markerin testi olisi tehtiivi
ainakin kolmesta sukuun kuuluvasta. Jotkut sukuseurat testaavat eri sukuhaaroista yhden
jdsenen vuosittain,

HAPLOTYYPIT - SHORT TANDEM REPEATS
Kuinka monta kertaa aminohapporyhmiit geenissii kertautuvat:
Esim. CAT-CAT-CAT, 3 kertaa
CAT-CAT-CAT-CAT, 4 kertaa.
Mutaatiota keskimé#rin 1 mutaatio/markeri/500 vuotta — 0,002 mutaatiota/markeri/
500 v.

sukuseura@vayryset fi 3



'STR—I}f}*ppisistﬁ mutaatioista (esiintyy vain kromosomeissa) kiytetdin tyyppid DYS 390
24 olevia nimityksid. DYS390 ilmoittaa sen kromosomin kohdan, jossa kertautuminen
tapahtuu ja vilittimésti seuraava luku esim. 24 kuinka monta kertaa kyseinen jakso
kertautuu. STR-tyyppisid mutaatioita (mikrosatelliitteja ja minisatelliitteja) kiytetidn
heimojen ja jopa yvksildiden viilisten sukulaisuussuhteiden selvittdmiseen. STR perusteella
saatuja ryhmid nimitetaén haplotyypeiksi.

STR-tutkimusta kiytetiin mm isyystutkimuksissa, rikostutkimuksissa ja uhrien
tunnistamisessa. STR-tutkimusten tulokset esitetdfin usein henkilikohtaisina
etiiisyyskarttoina (personal distance maps). STR-tutkimusten yhteydessii niistd luvuista,
jotka osoittavat, kuinka monta kertaa toistojakso kertautun kiiytetidin nimitystd markkeri.
DY S390 kiytetiin nimitystd alleeli. Toistojakson lukua veidaan kéyttid sind markkerina,
joka médrittid kyseisen haplotyypin.

Vertailevan gecnitutkimuksen avulla voidaan péitelld geenimuotojen ikii sekd
niiden suhteellisen yleisyyden perusteella populaation Koko eri aikoina ja erilaisuuden
perusteella, missii geenimuoto on syntynyt. Suomeen tulleet populaatiot ovat kokeneet
useita pullokaulailmditi, jolloin henkiléluku on laskenut vain joihinkin yksiloihin, Téstd
johtuen Genomien erilaisuus (diversity) on vihiistd verrattuna muihin Euroopan
kansoihin.

Geneettinen etiiisyys ja fylogeneettinen puu

Sukulaisuuden aste méiiritellifin joskus ldhimmin yhteisen esivanhemman (most
recent common ancestor, MRCA) avulla. Tilldisid arvioita voidaan esittdd, kun
kyseisisti nykyifin eliivistd vksildistd on tehty geneettinen analyysi ja kun lisdksi oletetaan
tunnettavaksi se mutaatiovauhti, jolla mutaatiot ovat tapahtuneet.
lhmisten ja viestdjen keskindiset sukulaisuussuhteet esitetéiin usein fylogeneettiseni
puuna. Ajatellaan, ettd ihmiset ovat kehittyneet siten, ettd aikaisempi ryhmi on jakautunut
mydhempiin alaryhmiin. Jakautumat edustaval mutaativila ja niitd kuvaavat puun
haarautumat (nodes). Tasaisia kehitysvaiheita, jolloin ei ole tapahtunut oleellisia
mutaatioita kuvaavat haarautumattomat oksat (branches). Usein fylogeneettisen puun
haarat ja oksien pituudet kuvaavat aikaa, misti ajasta on kysymys.

Genetiikka ja yksildn tunnistaminen

Aikaisemmin thmisten tunnistamiseen kaytettiin sormenjilkitutkimusta,
Vastaavaan tarkoitukseen kiytetddn nykyiiin DNA-tutkimusta, genecttistia
sormenjilkitutkimusta. FBI on kehittiinyt USA:ssa standardoidun systeemin CODIS
(The combined DNA Index System), jolla geneettiset sormenjiljet voidaan helposti ja
nopeasti saada.

DMNA- tutkimus kiivtinnissi

DNA voidaan testata mm. tilaamalla haluttu tutkimus Suomi DNA projektin
kotisivuilta sielld olevien ohjeiden mukaan http:/fidna.info/wp/?lang=fi. Miehilld 12
markerin testi ei riitd kuin haploryhmiin mifiritykseen ja vaatii jatkossa lisdtutkimuksia
alahaploryhmien méérittimiseksi. Sukulaisuuden kannalta tiytyy tilata 67 markerin testi.
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Naispuolisilla alkuun riittés HVRI taso, mutta tarkemman sukulaisuuden mﬁﬁrjttﬁmiseksv
tiytyy tilata myts HVR2 testi, Testitarjouksiin ei pidd suinpéin rynnitd, vaan pitéi seurata
tarjouksia, joita on usean laatuisia tarjolla aika ajoin.

Testejid tehdddn myds ilmaiseksi, SMGF (Sorenson Molecular Genealogy Foundation).

Testi edellyttid kyllakin suostumusta joihinkin ehtoihin. My&s muitakin kaupallisia
testaajia on.

Haploryhmé N1cl Euroopassa

Suomi 58 %

Eesti 34

Latvia 38

Liettua 42

Ruotsi 7

Morja <

Venijd 23, Pohjois-Vendjdlld yli 30 %
Unkari 1

Islanti I

Baskhir 17 — Kaspianmeren pohjoispuolella
Ukraina )

Valko-Vendji 5

Nlel sukuja:

Rurikids — Rurik perusti Movgorodin - > Vengji

Gedimins — Jakellonikat — Puola — Ruotsi (Katariina Jakellonika — Suomi)
Lahelld Vayrysia:

Joroinen

Konnevesi, llomanisi

Heindivesi, Tuusniemi

Juhani Viyrynen

Viiyrysniitin tekeminen:

Artikkeli genetiikasta: Juhani Viiyrynen
Matkakertomus: Raija ja Taisto Viyrynen
Kuvat maalauksista: Maire Manninen
Runot: Eevi Lipponen

Lehden jutut koonnut: Eeva Viyrynen
Taitto, tulostus ja nidonta: Sauli Paavola
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